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Υπηρεσίες Βιοχημικών Αναλύσεων (Είδη 2): 1. Υπηρεσίες Γονιδιωματικών Αναλύσεων, 2. Υπηρεσίες Μεταβολομικών Αναλύσεων

ΠΙΝΑΚΕΣ ΣΥΜΜΟΡΦΩΣΗΣ
	 ΠΡΟΔΙΑΓΡΑΦΕΣ - ΑΠΑΙΤΗΣΕΙΣ
	ΑΠΑΙΤΗΣΗ
	ΑΠΑΝΤΗΣΗ
	ΠΑΡΑΠΟΜΠΗ

	Είδος Βιοχημικής Ανάλυσης 

	1. Γονιδιωματικές Αναλύσεις

	

	1.1. Αλληλούχιση πλήρους γονιδιώματος στελεχών βακτηρίων (Whole genome Sequencing) με τα παρακάτω χαρακτηριστικά:
	
	
	

	1.1.01. Αρχικό δείγμα: DNA
	ΝΑΙ
	
	

	1.1.02. Μέγεθος γονιδιώματος 4 -5 Mbp /στέλεχος
	ΝΑΙ
	
	

	1.1.03. Αλληλούχιση γονιδιώματος σε σύστημα Nanopore PromethION και DNBSEQ Platform
	ΝΑΙ
	
	

	1.1.04. Απόδοση: διαβάσματα (reads) με ελάχιστο μέγεθος PE100 και μέγιστο PE150 ανά δείγμα
	ΝΑΙ
	
	

	1.1.05. Δημιουργία βιβλιοθήκης (library) από τα διαβάσματα και επιπλέον 1 Gb καθαρισμένων δεδομένων από την αλληλούχιση
	ΝΑΙ
	
	

	1.1.06. Φιλτράρισμα των αλληλουχιών DNA - διαβάσματα, συναρμολόγηση των φιλτραρισμένων αλληλουχιών (assembly) και δημιουργία αλληλεπικαλυπτόμενων κλώνων (contigs)
	ΝΑΙ
	
	

	1.1.07. Ανάλυση των αλληλουχιών σε πρόγραμμα πρόβλεψης γονιδίων (annotation)
	ΝΑΙ
	
	

	1.1.08. Ανάλυση των πληροφοριών της de novo ανάλυσης, των στοιχείων του γονιδιώματος, της λειτουργικότητας των γονιδίων και συγκριτική γονιδιωματική ανάλυση
	ΝΑΙ
	
	

	1.1.09. Αποστολή των αποτελεσμάτων σε σκληρό δίσκο (2Τ)
	ΝΑΙ
	
	

	1.1.10. Αριθμός δειγμάτων: 20 
	ΝΑΙ
	
	

	

	1.2. Αλληλούχιση πλήρους γονιδιώματος στελεχών μυκήτων (Whole genome Sequencing) με τα παρακάτω χαρακτηριστικά:
	
	
	

	1.2.01. Αρχικό δείγμα: DNA
	ΝΑΙ
	
	

	1.2.02. Μέγεθος γονιδιώματος 40 -45 Mbp /στέλεχος
	ΝΑΙ
	
	

	1.2.03. Αλληλούχιση γονιδιώματος σε σύστημα Nanopore PromethION και DNBSEQ Platform
	ΝΑΙ
	
	

	1.2.04. Απόδοση: διαβάσματα (reads) με ελάχιστο μέγεθος PE100 και μέγιστο PE150 ανά δείγμα
	ΝΑΙ
	
	

	1.2.05. Δημιουργία βιβλιοθήκης (library) από τα διαβάσματα και επιπλέον 5 Gb καθαρισμένων δεδομένων από την αλληλούχιση
	ΝΑΙ
	
	

	1.2.06. Φιλτράρισμα των αλληλουχιών DNA - διαβάσματα, συναρμολόγηση των φιλτραρισμένων αλληλουχιών (assembly) και δημιουργία αλληλεπικαλυπτόμενων κλώνων (contigs)
	ΝΑΙ
	
	

	1.2.07. Ανάλυση των αλληλουχιών σε πρόγραμμα πρόβλεψης γονιδίων (annotation)
	ΝΑΙ
	
	

	1.2.08. Ανάλυση των πληροφοριών της de novo ανάλυσης, των στοιχείων του γονιδιώματος, της λειτουργικότητας των γονιδίων και συγκριτική γονιδιωματική ανάλυση
	ΝΑΙ
	
	

	1.2.09. Αποστολή των αποτελεσμάτων σε σκληρό δίσκο (2Τ)
	ΝΑΙ
	
	

	1.2.10. Αριθμός δειγμάτων: 7 
	ΝΑΙ
	
	

	

	1.3. Αλληλούχιση μικρών τμημάτων νουκλεϊκών οξέων για την ταυτοποίηση βακτηρίων και μυκήτων με τα παρακάτω χαρακτηριστικά:
	
	
	

	1.3.01. Αρχικό δείγμα: DNA από προϊόν PCR (PCR product)
	ΝΑΙ
	
	

	1.3.02. Αποστολή των δειγμάτων σε 96 well plate
	ΝΑΙ
	
	

	1.3.03. Μέθοδος αλληλούχισης: Sanger sequencing
	ΝΑΙ
	
	

	1.3.0.4. Υψηλή ποιότητα διαβασμάτων μεγέθους ~850 bp 
	ΝΑΙ
	
	

	1.3.05. Αριθμός δειγμάτων: 285
	ΝΑΙ
	
	

	

	2. Μεταβολομικές Αναλύσεις 

	2.1. Προσδιορισμός δευτερογενών μεταβολιτών με φασματομετρίας μάζας υψηλής ανάλυσης (High-Resolution Mass Spectrometry, HRMS) σε πλατφόρμα Q-Exactive Orbitrap και υγρής χρωματογραφίας εξαιρετικά υψηλής απόδοσης (Ultra-High-Performance Liquid Chromatography, UHPLC)
	ΝΑΙ
	
	

	2.2. Αρχικό δείγμα: εκχύλισμα δευτερογενών μεταβολιτών 
	ΝΑΙ
	
	

	2.3. Αναγνώριση των δευτερογενών μεταβολιτών με τη βοήθεια εξειδικευμένων προγραμμάτων, βάσεων δεδομένων και βιβλιοθηκών
	ΝΑΙ
	
	

	2.4. Αριθμός δειγμάτων: 45
	ΝΑΙ
	
	



Κοινές Απαιτήσεις
	
	ΑΠΑΙΤΗΣΗ
	ΑΠΑΝΤΗΣΗ
	ΠΑΡΑΠΟΜΠΗ

	1. Παράδοση αποτελεσμάτων εντός τεσσάρων (4) εβδομάδων από την παραλαβή των δειγμάτων
	ΝΑΙ
	
	

	2. Ο προμηθευτής αναλαμβάνει το κόστος αποστολής των δειγμάτων προς ανάλυση 
	ΝΑΙ
	
	

	3. Η υλοποίηση των υπηρεσιών να γίνεται τμηματικά, σε τουλάχιστον δέκα (10) αποστολές, χωρίς επιπλέον χρέωση
	ΝΑΙ
	
	

	4. Να απαντώνται όλα τα επί μέρους σημεία των προδιαγραφών ξεχωριστά διατηρώντας την αρίθμηση των προδιαγραφών και οι απαντήσεις να τεκμηριώνονται από τα φυλλάδια του κατασκευαστή. 
	ΝΑΙ
	
	



	Στη στήλη «ΠΡΟΔΙΑΓΡΑΦΕΣ - ΑΠΑΙΤΗΣΕΙΣ» περιγράφονται αναλυτικά οι αντίστοιχοι τεχνικοί όροι, υποχρεώσεις ή επεξηγήσεις για τα οποία θα πρέπει να δοθούν αντίστοιχες απαντήσεις. 

	Αν στη στήλη «ΑΠΑΙΤΗΣΗ» έχει συμπληρωθεί η λέξη «ΝΑΙ» τότε η αντίστοιχη προδιαγραφή είναι υποχρεωτική για τον υποψήφιο, θεωρούμενη ως απαράβατος όρος σύμφωνα με την παρούσα Διακήρυξη. Προσφορές που δεν καλύπτουν πλήρως απαράβατους όρους απορρίπτονται ως απαράδεκτες.

	Στη στήλη «ΑΠΑΝΤΗΣΗ» σημειώνεται η απάντηση του Αναδόχου που έχει τη μορφή ΝΑΙ/ΟΧΙ εάν η αντίστοιχη προδιαγραφή πληρείται ή όχι από την Προσφορά. Απλή κατάφαση ή επεξήγηση δεν αποτελεί απόδειξη πλήρωσης της προδιαγραφής και η αρμόδια Επιτροπή έχει την υποχρέωση ελέγχου και επιβεβαίωσης της πλήρωσης της απαίτησης. 

	Στη στήλη «ΠΑΡΑΠΟΜΠΗ» θα καταγραφεί η σαφής παραπομπή σε Παράρτημα της Τεχνικής Προσφοράς το οποίο θα περιλαμβάνει το τεκμηριωτικό υλικό (τεχνικά φυλλάδια, πιστοποιήσεις, νόμιμα παραστατικά, εκθέσεις, καταλόγους, βεβαιώσεις κλπ) που κατά την κρίση του υποψηφίου Αναδόχου τεκμηριώνουν τα στοιχεία του Πίνακα Συμμόρφωσης. Το ως άνω τεκμηριωτικό υλικό επισυνάπτεται και αποτελεί αναπόσπαστο μέρος της Τεχνικής Προσφοράς – Τεχνικές Προδιαγραφές – Πίνακας Συμμόρφωσης.
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